Allele size (size is indicated in bp of the PCR amplification products) of the multilocus genotypes (MGs) identified in the 292 P. ramorum isolates.  
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	MG01
	129
	129
	242
	242
	369
	369
	482
	482
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	1
	0.34

	MG02
	129
	129
	242
	242
	369
	369
	490
	490
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	1
	0.34

	MG03*
	129
	129
	242
	242
	373
	373
	482
	482
	167
	187
	220
	272
	342
	374
	1
	0.34

	MG04
	129
	129
	246
	246
	365
	365
	482
	482
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	4
	1.36

	MG05
	129
	129
	246
	246
	365
	365
	486
	486
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	18
	6.16

	MG06
	129
	129
	246
	246
	369
	369
	474
	474
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	1
	0.34

	MG07
	129
	129
	246
	246
	369
	369
	478
	478
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	6
	2.05

	MG08
	129
	129
	246
	246
	369
	369
	482
	482
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	9
	3.07

	MG09
	129
	129
	246
	246
	369
	369
	486
	486
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	17
	5.80

	MG10
	129
	129
	246
	246
	369
	369
	490
	490
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	10
	3.41

	MG11
	129
	129
	246
	246
	373
	373
	476
	476
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	1
	0.34

	MG12
	129
	129
	246
	246
	373
	373
	478
	478
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	6
	2.05

	MG13
	129
	129
	246
	246
	373
	373
	482
	482
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	32
	10.58

	MG14
	129
	129
	246
	246
	373
	373
	486
	486
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	55
	18.77

	MG15
	129
	129
	246
	246
	373
	373
	490
	490
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	63
	21.50

	MG16
	129
	129
	246
	246
	373
	373
	494
	494
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	4
	1.36

	MG17
	129
	129
	246
	246
	377
	377
	478
	478
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	14
	4.78

	MG18
	129
	129
	246
	246
	377
	377
	482
	482
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	4
	1.36

	MG19
	129
	129
	246
	246
	377
	377
	486
	486
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	4
	1.36

	MG20
	129
	129
	246
	246
	377
	377
	490
	490
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	7
	2.39

	MG21
	129
	129
	246
	246
	377
	377
	498
	498
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	1
	0.34

	MG22
	129
	129
	246
	246
	381
	381
	490
	490
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	2
	0.68

	MG23
	129
	129
	250
	250
	365
	365
	486
	486
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	1
	0.34

	MG24
	129
	129
	250
	250
	369
	369
	486
	486
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	2
	0.68

	MG25
	129
	129
	250
	250
	369
	369
	490
	490
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	2
	0.68

	MG26
	129
	129
	250
	250
	373
	373
	482
	482
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	2
	0.68

	MG27
	129
	129
	250
	250
	373
	373
	486
	486
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	14
	4.78

	MG28
	129
	129
	250
	250
	373
	373
	490
	490
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	3
	1.36

	MG29
	129
	129
	250
	250
	377
	377
	478
	478
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	1
	0.34

	MG30
	129
	129
	250
	250
	377
	377
	486
	486
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	1
	0.34

	MG31
	129
	129
	250
	250
	377
	377
	490
	490
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	2
	0.68

	MG32
	129
	129
	254
	254
	373
	373
	482
	482
	167
	187
	220
	278
	342
	374
	1
	0.34

	MG33*
	129
	129
	246
	246
	369
	369
	478
	478
	167
	187
	220
	272
	342
	374
	1
	0.34

	MG34*
	129
	129
	246
	246
	373
	373
	482
	482
	167
	187
	220
	272
	342
	374
	1
	0.34

	MG35**
	
	
	152
	152
	171
	171
	175
	175
	
	
	222
	-
	340
	356
	1
	0.34

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	


* In these MGs locus 18 (220/272) is characteristic of the rare genotype US2 (Ivors et al. 2006)
** In MG35 loci 18 (222/-) and 64 (340/356) are characteristic of the rare genotype US4 (Ivors et al. 2006). This MG was unique to the Nursery population.
